
インデックス名 [タブ] 配列
の形式 比較対象は１つでも複数でも可

5'側（左）から何merを比較対
象にするか？＝インデックスの
シークエンスサイクル数

何ミスマッチまで結果を出力す
るか？0だと上の長さで切った
範囲の完全一致のみ。

使いそうなインデッ
クス情報

iLike: HiSeqのインデックス配列類似性検出ツール
URL: http://transcriptome.riken.jp/iLike/

by Osamu Nishimura
RIKEN BDR, Lab. for Phyloinformatics



0ミスマッチ＝完全一致

2ミスマッチの条件で、

Query01がReference側の3つ

と類似性が見つかった。

解析結果


